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Aντικείμενο Έρευνας

Υπολογιστική 
Βιολογία/Βιοπληροφορική. 
Ειδικότερα: 
Συγκριτική  γονιδιωματική: 
γίνεται  μελέτη  της  διατήρησης 
της γονιδιακής σειράς, μελέτη της 
εξέλιξης  γονιδίων/πρωτεϊνών  και 
μελέτη  των  γονιδιακών 
διπλασιασμών  σε  Προκαρυώτες, 
Ευκαρυώτες  και  Αρχαία.  Επίσης 
μελετάμε μηχανισμούς γονιδιακής 
σιώπισης σε Προκαρυώτες.
Ανάλυση  βιολογικών 
κειμένων/Βιβλιομετρική: 
Αναπτύσσουμε  αλγόριθμους  και 
εργαλεία  για  ανάκτηση/εξόρυξη 
πληροφοριών  από  βιολογικές 
βάσεις δεδομένων μεγάλου όγκου 
όπως η PubMed και η OMIM.
Αναπτύσσουμε  εργαλεία  για 
ανάλυση  γονιδιωμάτων  και 
βελτιώνουμε τα ήδη υπάρχοντα.
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