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ΕΚΠΑΙΔΕΥΣΗ 
1988-1993 Τμήμα Βιολογίας, Αριστοτέλειο Πανεπιστήμιο 

Θεσσαλονίκης 

1993-1997 Τμήμα Αναπτυξιακής Γενετικής, Γερμανικό 

Αντικαρκινικό Κέντρο (DKFZ) Heidelberg, Germany 

Θέμα διατριβής: “Μοριακή κλωνοποίηση και 

χαρακτηρισμός του spaghetti, ενός ογκοκατασταλτικού 

γονιδίου του οργανισμού Drosophila melanogaster” 

(Υποτροφία του Γερμανικού Αντικαρκινικού Κέντρου) 

1997 Στρατιωτική θητεία 

1998 Τετράμηνη εργασία στη Β΄ Παιδιατρική κλινική του 

Πανεπιστημιακού νοσοκομείου ΑΧΕΠΑ 

1998-1999 Οκτάμηνο μεταδιδακτορικό στο Τμήμα Aναπτυξιακής 

Γενετικής, Γερμανικό Αντικαρκινικό Κέντρο (DKFZ) 

Heidelberg, Germany 

(Υποτροφία του Γερμανικού Αντικαρκινικού Κέντρου) 

Μάρ. 1999- Αυγ. 2001 Μεταδιδακτορικό στο Πανευρωπαϊκό Ινστιτούτο 

Βιοπληροφορικής (EBI) Cambridge, UK. (Υποτροφία 

της Ευρωπαϊκής Κοινότητας) 

Σεπ. 2001- Οκτ. 2003   Ινστιτούτο Αγροβιοτεχνολογίας, Ε.Κ.Ε.Τ.Α. 

Θεσσαλονίκη ως ερευνητής Δ’ βαθμίδος. 

Οκτ. 2003 – Ιούλιος 2004 Συνεργαζόμενος ερευνητής στην εταιρεία 

Βιοπληροφορικής και Βιοτεχνολογίας Biovista  

Οκτ. 2004 – Μάϊος 2008 ΠΔ 407 Τμήμα Ιατρικής, Τομέας βασικών επιστημών 

 Ηράκλειο, Κρήτη. 

Μάιος 2008 – Οκτ. 2014 Λέκτορας, Τμήμα Ιατρικής, Τομέας βασικών 

επιστημών, Ηράκλειο, Κρήτη. 

Οκτ. 2014 – Οκτ. 2020 Επίκουρος καθηγητής, Τμήμα Ιατρικής, Τομέας 

βασικών επιστημών, Ηράκλειο, Κρήτη. 

Οκτ. 2020 – σήμερα Αναπληρωτής καθηγητής, Τμήμα Ιατρικής, Τομέας 

βασικών επιστημών, Ηράκλειο, Κρήτη 

 



 

 

 

ΤΙΤΛΟΙ 
1993  Πτυχίο Βιολογίας. Τμήμα Βιολογίας, Αριστοτέλειο 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλονίκης. 

1998  Διδάκτωρ Βιολογίας. Τμήμα Βιολογίας, Αριστοτέλειο 

Πανεπιστήμιο Θεσσαλονίκης 

 

ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΗ ΕΜΠΕΙΡΙΑ 
Βιοπληροφορική, μοριακή βιολογία, βιοτεχνολογία, γενετική , βιοχημεία. 

 

 

ΔΙΔΑΚΤΙΚΗ ΕΜΠΕΙΡΙΑ 
 Συμμετοχή στα εργαστήρια του μαθήματος «Ηλεκτρονικοί Υπολογιστές στη 

Βιολογία»  στο Τμήμα Βιολογίας του Πανεπιστημίου Αθηνών το εαρινό 

εξάμηνο 2000-2001. 

 Διδασκαλία του μαθήματος «Μοριακή Βιολογία» στο τμήμα Ιατρικών 

Εργαστηρίων στα ΤΕΙ Αθηνών κατά το ακαδημαϊκό έτος 2003-2005. ΠΔ 407  

 Διαλέξεις με θέμα «Εφαρμοσμένη Βιοπληροφορική» στα πλαίσια του 

μεταπτυχιακού μαθήματος «Αλληλεπιδράσεις γονιδίων και διατροφής» του 

Χαροκόπειου Πανεπιστημίου Αθηνών κατά το ακαδημαϊκό έτος 2003-2004. 

 Διδασκαλία του μαθήματος «Βιοπληροφορική» στο τμήμα Βιολογίας του 

Πανεπιστημίου Πατρών κατά το ακαδημαϊκό έτος 2003-2004. ΠΔ 407  

 Διαλέξεις με θέμα «Εφαρμογές της Βιοπληροφορικής» στα πλαίσια του 

διατμηματικού μεταπτυχιακού μαθήματος «Πληροφορική Επιστημών Ζωής» 

του Πανεπιστημίου Πατρών κατά το ακαδημαϊκό έτος 2004-2005. 

 Διδασκαλία του μαθήματος επιλογής  «Εισαγωγή στη Βιοπληροφορική» στο 

τμήμα Ιατρικής του Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2005- 

2010. Από το 2010-2016 και 2019-σήμερα υπεύθυνος μαθήματος (αυτόνομη 

διδασκαλία).  

 Συνδιδασκαλία του μαθήματος «Βιολογία Α’» στο τμήμα Ιατρικής του 

Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2012-2019. Κατά το 

ακαδημαϊκό έτος 2017-2018, υπεύθυνος μαθήματος. 

 Συνδιδασκαλία του μαθήματος «Βιολογία Β’» στο τμήμα Ιατρικής του 

Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2008-σήμερα. Από το 2016 

έως σήμερα υπεύθυνος του μαθήματος. 

 Διαλέξεις με θέμα «Εφαρμογές της Βιοπληροφορικής» στα πλαίσια του 

μεταπτυχιακού προγράμματος «Κυτταρική και Γενετική Αιτιολογία, 

Διαγνωστική των Ασθενειών του Ανθρώπου» του τμήματος Ιατρικής του 

Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2007-σήμερα. 

 Διαλέξεις με θέμα «Βιοπληροφορική» στα πλαίσια του μεταπτυχιακού 

προγράμματος «Πρωτεϊνική Βιοτεχνολογία» του τμήματος Βιολογίας του 

Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2005-σήμερα. 

 Διδασκαλία του μαθήματος «Βιοπληροφορική» στο τμήμα Βιολογίας του 

Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2005- 2008. ΠΔ 407 

 Διαλέξεις με θέμα «Βιοπληροφορική» στα πλαίσια του Διατμηματικού 

Μεταπτυχιακού Προγράμματος Σπουδών Μοριακής Βιολογίας - Βιοϊατρικής 



του Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2005-σήμερα. Από το 

2019 υπεύθυνος του μαθήματος. 

 Διαλέξεις με θέμα «Βιοπληροφορική» στα πλαίσια του μεταπτυχιακού 

προγράμματος «Νευροεπιστημών» στο τμήμα Ιατρικής του Πανεπιστημίου 

Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2006-σήμερα. 

 Συνδιδασκαλία του μαθήματος επιλογής  «Βασικές αρχές προγραμματισμού» 

στο τμήμα Ιατρικής του Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 

2012-2016. Υπεύθυνος μαθήματος. 

 Διαλέξεις με θέμα «Μεθοδολογία αναζήτησης σε βιολογικές και ιατρικές 

βάσεις δεδομένων (Pubmed, OMIM)» στα πλαίσια του μεταπτυχιακού 

προγράμματος «Οπτική και Όραση» στο τμήμα Ιατρικής του Πανεπιστημίου 

Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2012-2017. 

 Διαλέξεις με θέμα «Βιοπληροφορική» στα πλαίσια του μεταπτυχιακού 

προγράμματος «Μοριακή Βιολογία και Βιοτεχνολογία Φυτών» του τμήματος 

Βιολογίας του Πανεπιστημίου Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2009-

σήμερα. Υπεύθυνος μαθήματος. 

 Διδασκαλία του μαθήματος «Γενετική» στα πλαίσια του μεταπτυχιακού 

προγράμματος «Βιοπληροφορικής» στο τμήμα Ιατρικής του Πανεπιστημίου 

Κρήτης κατά το ακαδημαϊκό έτος 2016-σήμερα. Υπεύθυνος μαθήματος. 

 Επίβλεψη σε επτά μεταδιδακτορικούς φοιτητές (Ευάγγελος Παφίλης, 

Αναστάσιος Ούλας, Γεώργιος Παυλόπουλος, Ιωάννης Θεολογίδης, Θεοδόσιος 

Θεοδοσίου, Νικόλαος Παπανικολάου και Αναστασία Γιώτη), σε πέντε 

διδακτορικούς φοιτητές (Βασιλική Μήτση - ολοκληρωμένη διατριβή, Ισμήνη 

Μπαλτσαβιά - έχει λάβει έκριση για συγγραφή, Αντώνιος Κιούκης, 

Αγαθάγγελος Χατζηχριστοφή, Ελευθέριος Παύλος), σε δεκατρείς  

μεταπτυχιακούς φοιτητές (διπλωματική εργασία- δώδεκα ολοκληρωμένες), σε 

18 μεταπτυχιακούς φοιτητές για τρίμηνη εργαστηριακή άσκηση  (rotation) και 

σε πέντε προπτυχιακούς φοιτητές.  

 Συμμετοχή σε τρεις τριμελείς επιτροπές διδακτορικού (ολοκληρωμένες) και 

σε δώδεκα επταμελείς (ολοκληρωμένες) εκ των οποίων οι 4 ήταν από 

πανεπιστήμια του εξωτερικού (Leuven, Groningen, Πανεπιστήμιο Κύπρου, 

Luxemburg). 

 

 

  

ΕΜΠΕΙΡΙΑ ΣΤΟΥΣ ΗΛΕΚΤΡΟΝΙΚΟΥΣ ΥΠΟΛΟΓΙΣΤΕΣ 
Windows, Unix, Perl, MacOs. 

 

ΕΡΕΥΝΗΤΙΚΑ ΠΡΟΓΡΑΜΜΑΤΑ 
 

Μάρτιος 1999 – Αύγουστος 2001. Συμμετοχή στο Ευρωπαϊκό TMR πρόγραμμα με 

τίτλο "GeneQuiz: An Integrated Software System for Molecular Biologists " 

 

Επιστημονικός υπεύθυνος: «Λειτουργικός χαρακτηρισμός και συγκριτική 

ανάλυση γονιδιωματικών ακολουθιών», στα πλαίσια της επιστημονικής 

συνεργασίας Ελλάδας – Μ. Βρετανίας (2002-2004). 

 



Επιστημονικός συνεργάτης στο πρόγραμμα ΠΕΝΕΔ της Γ.Γ.Ε.Τ. με τίτλο : 

«Ανάπτυξη και αξιοποίηση μοριακών διαγνωστικών μεθόδων ανίχνευσης των 

υπερμολυσματικών στελεχών του μύκητα Fysarium oxysporum» (2003-2006). 

 

Επιστημονικός υπεύθυνος της Ελληνικής πλευράς στο πρόγραμμα του ΙΠΕ (Ίδρυμα 

Προώθησης Έρευνας Κύπρου) με τίτλο: «Development of an Integrated Computer 

System for Text Mining Biomedical Databases». (2009-2011). 

 

Επιστημονικός υπεύθυνος στο πρόγραμμα «Μικρού μεγέθους» του ΕΛΚΕ με τίτλο: 

«Ανάπτυξη ενός Εργαλείου Πρόβλεψης Στόχων των ΜicroRNA και η χρήση του 

για την εύρεση στόχων σε γονίδια σχετιζόμενα με τον καρκίνο» (2010). 

 

Επιστημονικός υπεύθυνος στο πρόγραμμα «Μικρού μεγέθους» του ΕΛΚΕ με τίτλο: 

«Χρήση αλγορίθμων για επεξεργασία μεγάλου αριθμού βιοϊατρικών κειμένων με 

σκοπό την παραγωγή νέας γνώσης.» (2013). 

 

Επιστημονικός συνεργάτης στο πρόγραμμα ΘΑΛΗΣ της Γ.Γ.Ε.Τ. με τίτλο : «MIDAS 

:Maturation of Innate immunity: influence of infections and role in the 

Development of allergy and ASthma» (2013-2015). 

 

Επιστημονικός συνεργάτης στο πρόγραμμα TransPOT programme EU "Enhancing 

University of Crete Medical School Scientific Excellence and Translational Research 

Potential in Human Diseases". Medical school, University of Crete, Greece (2012-

2015) 

 

Επιστημονικός συνεργάτης στο πρόγραμμα DEFORM: Determine the financial and 

global impact of research misconduct (HORIZON 2020, Project ID 710246, 

Coordinator: INSEEC, France, 01/06/2016 to 31/07/2018) 

 

Χρηματοδότηση από το πρόγραμμα Elixir των εργαλείων BiotextQuest, Proteosign, 

UniReD 2020-2021 (“ELIXIR-GR: Managing and Analysing Life Sciences Data" 

(MIS: 5002780). Επιστημονικός υπεύθυνος. 

 

Επιστημονικός υπεύθυνος της ελληνικής πλευράς στο πρόγραμμα European Regional 

Development Fund and the Republic of Cyprus through the Cyprus Research and 

Innovation Foundation (Project: EXCELLENCE/0421/0576) (Development of state-

of-the-art bioinformatics database and software resources towards improved detection 

of functional LIR-motifs) 2022-2024. 

 

Επιστημονικός συνεργάτης, αντιπρόσωπος της ελληνικής συμμετοχής στο 

πρόγραμμα COST (European Cooperation in Science and Technology) Action 20117 

- Converting molecular profiles of myeloid cells into biomarkers for inflammation 

and cancer (Mye-InfoBank) 2021-2025. 

 

 

 

ΑΛΛΕΣ ΕΠΙΣΤΗΜΟΝΙΚΕΣ - ΔΙΟΙΚΗΤΙΚΕΣ 

ΔΡΑΣΤΗΡΙΟΤΗΤΕΣ-ΔΙΑΚΡΙΣΕΙΣ 
 



 Αξιολογητής επιστημονικών εργασιών για τα περιοδικά Bioinformatics, BMC 

bioinformatics, BMC genetics, Plos one, Plos Pathogens, BMC Genomics, 

Nucleic Acids Research, Gene, Plos Computational Biology, Scientific 

reports, Trends in Pharmacological Sciences, Journal of Molecular Biology, 

Genes, κ.α.. 

 

 Αντιπρόεδρος του Hellenic Society of Computational Biology (2009-2011) 

 

 Μέλος του πενταμελούς συμβουλίου του Hellenic Society of Computational 

Biology (2011- 2013) 

 

 Πρόεδρος της Ελληνικής Εταιρείας Βιοπληροφορικής (2016) 

 

 Αναπληρωτής διευθυντής του νεοσύστατου μεταπτυχιακού στη 

Βιοπληροφορική της Ιατρικής σχολής του Πανεπιστημίου Κρήτης (2020-

σήμερα) 

 

 Διευθυντής του νεοσύστατου μεταπτυχιακού στη Βιοπληροφορική της 

Ιατρικής σχολής του Πανεπιστημίου Κρήτης (2020-σήμερα) 

 

 Αναπληρωτής διευθυντής του διατμηματικού μεταπτυχιακού προγράμματος 

Μοριακή Βιολογία-Βιοϊατρική του Πανεπιστημίου Κρήτης (2015-2017) 

 

 Μέλος επιτροπών της Ιατρικής σχολής του Πανεπιστημίου Κρήτης από το 

2014 (Επιτροπή Χωροταξίας, Επιτροπή Δικτύων και Website Ιατρικής 

Σχολής, Επιτροπή Μεταπτυχιακών Σπουδών, Επιτροπή Κλινικής και 

Μεταφραστικής Έρευνας, Επιτροπή Επαγγελματικών Θεμάτων, Επιτροπή 

Διασύνδεσης με Δευτεροβάθμια Εκπαίδευση, Επιτροπή Έρευνας και 

Ερευνητικών Υποδομών της Σχολής, ΟΜΕΑ) 

 

 Μέλος του editorial board στο περιοδικό Computational and Structural 

Biotechnology Journal (CSBJ, impact factor: 6) (2023-σήμερα) και στο 

περιοδικό Journal of Biological Research – Thessaloniki (impact factor: 3,3) 

(2018-σήμερα) 

 

 Τις χρονιές 2021 και 2022 στα πλαίσια της δράσης «Πανεπιστημίου της 

Διασποράς» του Πανεπιστημίου Κύπρου, επιλέχθηκα ως διακεκριμένος 

καθηγητής του εξωτερικού για διδασκαλία και ερευνητική συνεργασία με το 

τμήμα Βιολογίας του Πανεπιστημίου Κύπρου. 

 

 ELIXIR Greek Node – Representative for the University of 

Crete (2014 - σήμερα)  

 

 

 

 

 



ΣΥΜΜΕΤΟΧΗ ΣΕ ΣΥΝΕΔΡΙΑ 
1. Workshop on tumor suppressor genes and the regulation of growth and 

differentiation in Drosophila. BIOLOGICAL RESEARCH CENTER, 

HUNGARY 23-25 September 1993. 

2. Workshop on the regulation and growth differentiation in Drosophila. DKFZ 

(German Cancer Research Center) Heidelberg Germany. January 1995. 

3. I. Iliopoulos, I. Toeroek, F. Cifuentes-Ambroyo, F. Rocha, A. Garcia-Bellido, 

I. Kiss and B. M. Mechler. Molecular cloning and characterization of 

spaghetti, a novel tumor suppressor gene of Drosophila melanogaster. (1995). 

Abstracts of the 14th EUROPEAN DROSOPHILA RESEARCH 

CONFERENCE. Venice, Italy. 

4. Conference in Biotechnology and Pharmacology. National Research Institute. 

May 1998. Athens, Greece. 

5. The seventh international conference on Intelligent Systems for Molecular 

Biology. 6-10 August,1999. Heidelberg, Germany. 

6. Data mining for Bioinformatics-Towards In Silico Biology. 10-12 November 

1999. EBI-Wellcome Trust Genome Campus-Hinxton-Cambridge. 

7. Genome sequence and comparative analysis. Aristotle University of 

Thessaloniki 21-25 November 2000. Thessaloniki, Greece. 

8. German Conference on Bioinformatics. Oct. 5-7, Heidelberg 2000. Germany. 

9. Pacific Symposium on Biocomputing 2001. January 4-7, 2001. Big Island, 

Hawaii. 

10. Workshop on Bioinformatics. 30 September – 1 October 2004. The Institute of 

Agrobiotechnology, CERTH, Thessaloniki Greece. Invited speaker. 

11. Hellenic Excellence Center for Life Science Informatics. 5th of October 2004, 

Athens Greece. 

12. Co-organiser of the “1st Cretan Bioinformatics Forum” 19th of July 2006, 

Heraklion, Crete 

13. V. J.  Promponas, N. Papanikolaou and I. Iliopoulos. Conservation of genomic 

neighbourhood is related to the rate by which  intraparalogous proteins evolve 

in two bacterial species. 14th annual international conference on Intelligent 

Systems for Molecular Biology (ISMB). 6-10 August,2006. Fortaleza, Brazil . 

14. 1st Hellenic Bioinformatics & Medical Informatics Forum, 4-5 September 

2007, IIBEEA, Athens. 

15. Co-organiser of the 3rd conference of the Hellenic Society for Computational 

Biology and Bioinformatics HSCBB08, Certh, Thessaloniki, 30-31/10/2008 

16. Alexandros Tsakogiannis, Nikolas Papanikolaou,  Vasilis J. Promponas and 

Ioannis Iliopoulos. Gene Order Conservation Studies in Three Pyrococcus 

Species. 3rd conference of the Hellenic Society for Computational Biology 

and Bioinformatics HSCBB08, Certh, Thessaloniki, 30-31/10/2008 

17. Co-organiser of the 4th Annual Conference of the Hellenic Society for 

Computational Biology and Bioinformatics, Athens, Greece, 18-20 December, 

2009. 

18. 7th Training Workshop @ INA/CERTH : Computational Genomics Tools for 

Exploring -omics Data Resources. Thessaloniki 11-12 Mar 2010. Invited 

speaker. 

19. Oulas A, Poirazi P. and Iliopoulos I. Development of a MicroRNA Target 

Prediction Tool using Profile Hidden Markov Models, Cancer Bioinformatics 

Workshop, Cambridge Research Institute, 2 - 4th September, 2010. 



20. Oulas A, Iliopoulos I. and Poirazi P. Improved prediction of miRNA gene 

targets, Hellenic Society for Computational Biology and Bioinformatics 5th 

Annual meeting, Alexandroupolis, 17th-19th October, 2010. 

21. Nikolaos Papanikolaou, Evangelos Pafilis, Stavros Nikolaou, Ioannis 

Iliopoulos and Vasilis Promponas. wwwTextQuest: A Biomedical Text 

Mining Suite for Concept Discovery. Hellenic Society for Computational 

Biology and Bioinformatics 5th Annual meeting, Alexandroupolis, 17th-19th 

October, 2010. 

22. Pinelopi Pliota, Anastasis Oulas, Nikolaos Papanikolaou and Ioannis 

Iliopoulos. Predricting human miRNA target sites in regions other than 3’ 

UTRs using known algorithms. Hellenic Society for Computational Biology 

and Bioinformatics 5th Annual meeting, Alexandroupolis, 17th-19th October, 

2010. 

23. Co-organiser of the 5th Annual Conference of the Hellenic Society for 

Computational Biology and Bioinformatics, Alexandroupolis, Greece, 17-19 

October, 2010. 

24. Workshop at the University of Cyprus "Mining The Biomedical Literature - 

Focus on automated document annotation, knowledge discovery, microRNA 

research". Co-organizer. March 2011. 

25. Hamodrakas SJ, Iliopoulos I, Ouzounis CA, Bagos PG, and Promponas VJ. 

“The Hellenic Society for Computational Biology and Bioinformatics”. 19th 

International Conference on Intelligent Systems for Molecular Biology and 

10th European Conference on Computational Biology, Vienna, Austria, 17-

19/07/2011. 

26. Co-organiser of the 6th Annual Conference of the Hellenic Society for 
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